Tabla 4-1

Estructuras covalentes de los aminoacidos “estindar” de las proteinas

Nombre

Formula estructural®

Masa (D)
del resto

Promedio aparicién
en proteinas (%)°

Aminodcidos con cadenas laterales no polares
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7 Las formas ionicas que figuran en la tabla son las que predominan a pH 7,0. Los 4tomos de C,, asi como
los sefialados con asterisco, son centros quirales con configuraciones expresadas de acuerdo con las
formulas de proyeccion de Fischer. A los heterociclos se les aplica el sistema de numeracién organico
estandar. Para las masas moleculares de los aminoacidos progenitores, se ha de sumar 18,0 D, masa
molecular del agua, a las masas de los restos. Para las masas de las cadenas laterales, debe sustraerse 56,0
D, que es la masa formula de un grupo péptido, de las masas de los restos.
b Estimados a partir de las composiciones de 207 proteinas no relacionadas, compiladas por Klapper, M. H.,
Biochem. Biophys. Res. Commun. 78, 1020 (1977).



